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Study of some molecular parameter for genetic variation of 

TNF-α and IL-2 to vitiligo patients in karbalaa Holy province 
 

لمرضى البهبق  IL-2و  TNF-αللتغبٌٍر الدٍنً لـ دزٌئٍت بعض المعبٌٍر الدراست 

 فً محبفظت كربلاء الممذست
 

 د.ػٍٟ ؽّٛد اٌغؼذٞ     اؽغبْ خؼ١ش اٌطبٌمبٟٔ      ١٘بَ ػجذ اٌشػب وش٠ُ اٌؼٛادد.     ػ١ٍبء ػض٠ض عج١ش

 لاءــبِؼخ وشثـــع
  الأٚيٌٍجبؽش  اؽشٚؽخ دوزٛساٖ*ِغزً ِٓ 

   

 المستخلص 
ٌزغ١ٍؾ اٌؼٛء ػٍٝ ِشع اٌجٙبق ٚاعشاء دساعخ ِٕبػ١خ ٚساص١خ ِٚؼشفخ اٌزغ١ش فٟ ِغز٠ٛبد ثؼغ ٘ذفذ ٘زٖ اٌذساعخ 

ٚوزٌه ِؼشفخ اٌّزغ١شاد إٌّبػ١خ ٚثؼغ اٌٙشِٛٔبد ٚثؼغ اٌغ١ٕبد ثطشق ٚساص١خ ِخزٍفخ ٌذٜ اٌّظبث١ٓ ثّشع اٌجٙبق 

، ِشػٝ اٌجٙبق شخظب ِٓ  50ؼّٕذ اٌذساعخ اٌؾب١ٌخ راٌؼلالخ ث١ٓ رٍه اٌّؼب١٠ش ِٚذٜ ربصش٘ب ثزٍه اٌغ١ٕبد ل١ذ اٌذساعخ ، ٚلذ 

شخظب )أطؾبء ظب٘ش٠ب( ثٛطفُٙ ِغّٛػخ ع١طشح ٌٍذساعخ ئر رُ عّغ رٍه اٌؼ١ٕبد ِٓ ِغزشفٝ اٌؾغ١ٕٟ  50فؼلا ػٓ 

 . 2015ٌٚغب٠خ وبْٔٛ الاٚي  2015ِٓ أ٠بس اٌزؼ١ٍّٟ فٟ ِؾبفظخ وشثلاء )ٚؽذح الاعزشبسح اٌغٍذ٠خ( خلاي اٌفزشح اٌض١ِٕخ 

ثؼذ أعزخذاَ رم١ٕخ اٌجٍّشح اٌّزذسعخ  ٌذسعبد ؽشاس٠خ  IL-2RA  ٛ٘180pbاٚػؾذ إٌزبئظ اْ اٌٛصْ اٌغض٠ئٟ ٌغ١ٓ 

دسعخ  (55-61)ار رشاٚؽذ دسعبد اٌؾشاسح ِبث١ٓ  IL-2RAِخزٍفخ ٌزؾذ٠ذ دسعخ اٌؾشاسح اٌّضٍٝ ٌزؼخ١ُ اٌمطغ اٌٙذف ٌغ١ٓ 

دسعخ ِئ٠ٛخ ِغ أعزخذاَ  61أٔغت دسعخ ؽشاسح ٌزؼخ١ُ اٌمطغ ٟ٘  فمذ ٚعذ اْ anneling stepِئ٠ٛخ ٌخطٛح الأعزطبٌخ 

DNA Ladder  وّب فٌٛذ ٌّٚذح عبػخ وبٍِخ  70ٚػٍٝ فٌٛز١خ لذس٘ب  0.6وّإشش أصٕبء اٌزشؽ١ً ػٍٝ ٘لاَ الأوبسٚص ثزشو١ض .

غ١طشح ثشىً ِؼٕٛٞ ٌىٓ وبْ رشددٖ فٟ اٌّشػٝ الً ِٓ ِغّٛػخ اٌ A٘ٛ الاوضش رشدد ِمبسٔخ ِغ إٌّؾ  Bرج١ٓ اْ إٌّؾ 

. رُ رؼخ١ُ لطغ ا١ٌٕٛو١ٍٛر١ذ ٌغ١ٓ RFLP-PCR Restriction Fragment Length Polymorphismثأعزخذاَ رم١ٕخ 

(308)  TNF-α(100-1000)ٚصٔٗ اٌغض٠ئٟ  ار ثٍغpb ثبعزخذاَ رم١ٕخ Amplification Refectory Mutation 

System ARMS-PCR ٚخلاي اعزخذاَ رم١ٕخ ِٓ Study with single strand conformation polymorphism 

SSCP-PCR  ٚثؼذ اٌزشؽ١ً ػٍٝ ٚعؾ الاوش٠ٍّب٠ذ رُ اٌؾظٛي ػٍٝ إٌزبئظ ار رج١ٓ اْ ّٔؾCC  ٛ٘ َٚاٌزٞ ٠ّضً اٌضلاس ؽض

  اٌزٞ ٠ّضً الاسثغ ؽضَ ٘ٛ الالً رشدد ٌذٜ اٌّشػٝ. AAالاوضش رشدد فٟ ِشػٝ اٌجٙبق ث١ّٕب وبْ إٌّؾ 
 

Abstract 
This study aimed to shed light on vitiligo and conducting genetic immunological 

examination and knowledge of the change in the levels of certain immune variables and certain 

hormones and certain genes different genetic ways in people with vitiligo, as well as knowledge 

of the relationship between those standards and the extent of vulnerability of those genes under 

study, and the current study included 50 people from vitiligo patients, as well as 50 people 

(apparently healthy) as the control group for the study, as were collected those samples from the 

Husseini Teaching Hospital in the city of Karbala (unit skin counseling) during the time period 

from May 2015 until December 2015. 

The results showed that the molecular weight of the gene IL-2RA is 180pb after using 

polymerase progressive degrees thermal different to determine the optimum temperature to 

inflate cutting target gene IL-2RA technology ranging temperatures between (61-55) C° to step 

elongation anneling step it has been found that the most appropriate temperature to amplify the 

pieces are 61 C° with the use of DNA Ladder as an indicator during the migration on gel 

Alokaros concentration of 0.6 and a voltage of 70 volts and a full hour. As it turns out that type 

B is the most frequency compared with type A but was blasted in patients less than the control 

group in a moral using RFLP-PCR Restriction Fragment Length Polymorphism technology. 

Been magnified cut nucleotide gene (308) TNF-α reaching molecular weight (1000-100) pb 

using Amplification Refectory technology Mutation System ARMS-PCR and through the use of 

technology Study with single strand conformation polymorphism SSCP-PCR and after migration 

to central Akrlmaid was obtained results it is found that the pattern BB, which represents the 
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 Introduction      الممذمت
ِشع اٌجٙبق ٘ٛ ِشع ِٕبػٟ ٠زظف ثفمذاْ ٚغ١بة اٌخلا٠ب اٌظجغ١خ ثشىً ِزذسط ٚاشبسد اٌؼذ٠ذ ِٓ اٌذساعبد ٚالاثؾبس 

ار ث١ٓ اٌجؼغ دٚس الاعغبَ اٌّؼبدح ٌٍخلا٠ب إٌّبػ١خ ٚاٌجؼغ اشبس اٌٝ دٚس اٌخلا٠ب  (1)اٌٝ اٌذٚس إٌّبػخ اٌزار١خ فٟ ظٙٛسٖ 

. اْ اٌّشب٘ذاد ػٓ دٚس إٌّبػخ  )2(إٌّبػ١خ اٌخٍط١خ ٚاٌخ٠ٍٛخ فٟ ظٙٛس اٌّشع ٚرطٛسٖ إٌّبػ١خ ِّب ٠ذي ػٍٝ دٚس الاعزغبثخ 

فٟ ظٙٛس اٌّشع لبد اٌؼذ٠ذ ِٓ اٌجبؽض١ٓ اٌٝ رفغ١ش رٍه الاعجبة إٌّبػ١خ ٚاسعبػٙب اٌٝ اعجبة اخشٜ ِشرجطخ ِغ ؽذٚس اٌّشع 

ذاخً ث١ٓ اٌؼٛاًِ اٌج١ئ١خ ٚثؼغ اٌزغب٠شاد اٌؾبطٍخ فٟ اٌغ١ٕبد ار خطٛسح الاعزغبثخ إٌّبػ١خ ٚإٌّبػخ الاٌزٙبث١خ ِشرجطخ اٌٝ اٌز

اٌّزخظظخ ٚاٌّغإٌٚخ ػٓ رؼج١ش رٍه اٌّىٛٔبد إٌّبػ١خ ٚلذ وشف ِٓ خلاي اٌىض١ش ِٓ اٌذساعبد اٌٛساص١خ ٚثأعزخذاَ رم١ٕبد 

. اٚػؼ )3(ط اٌّىٛٔبد إٌّبػ١خ ٚساص١خ  ِخزٍفخ ػٓ ٚعٛد رغب٠شاد ٚؽفشاد ٚساص١خ فٟ اٌؼذ٠ذ ِٓ رٍه اٌغ١ٕبد اٌّغإٌٚخ ػٓ أزب

ٌّشػٝ اٌجٙبق ٘زٖ اٌّٛالغ ِغإٌٚخ ػٓ رؼج١ش  17ػٍٝ اٌىشِٚٛعَٛ  (Locus)ػٓ ٚعٛد رغب١٠ش ٚساصٟ فٟ ثؼغ اٌّٛالغ  )1(

ٚاٌخلا٠ب اٌؾج١ج١خ  Tcellsفٟ اٌذَ ٚاٌخلا٠ب اٌزبئ١خ  (Mononuclar cells)ِغّٛػخ ِٓ اٌغض٠ئبد اٌجشٚر١ٕ١خ ػٍٝ اٌخلا٠ب الاؽبد٠خ 

(Granulocytes)  ٚاٌخلا٠ب ا١ٌّلا١ٔخ(Melanocytes)  ص٠بدح اٌزؼج١ش اٌغ١ٕٟ ٌزٍه اٌغض٠ئبد اٌجشٚر١ٕ١خ ػٍٝ رٍه اٌخلا٠ب ِغإٌٚخ

٠ٍؼت دٚسا اعبع١ب فٟ الاِشاػ١خ  α-TNFاٌٝ اْ ػبًِ  )4(فمذ اشبس ػٓ ؽذٚس اٌّٛد اٌّجشِظ ٌٍخلا٠ب ثّب ف١ٙب اٌخلا٠ب ا١ٌّلا١ٔخ. 

ٍؼذ٠ذ ِٓ الاِشاع إٌّبػ١خ ِٕٙب ِشع اٌجٙبق وأعزغبثخ ِٕبػ١خ غ١ش ؽج١ؼ١خ ػذ اٌخلا٠ب ا١ٌّلا١ٔخ ٌٍغٍذ ٌّشػٝ اٌجٙبق ار ٌٛؽع ٌ

٠ّزٍه ِغز٠ٛبد ػب١ٌخ فٟ اٌّظً ٚلشػ اٌجٙبق اٌظب٘شح فٟ اٌغٍذ ٚاٌزٟ ظٙشد ثشىً فبلذ ٌٍزظجغ ار ٠ٍؼت اٌزغب٠ش  TNF-αاْ 

دٚسا ٘بِب فٟ رٕظ١ُ اٌزؼج١ش اٌغ١ٕٟ لاؽلاق  TNF-αٌٍغ١ٕبد اٌّغإٌٚخ ػٓ رشف١ش  (Promoter region)اٌٛساصٟ ٌّٕطمخ اٌّشغً 

ٚص٠بدح  TNF-α٘زا اٌؼبًِ وّب ٚعذ اْ ٘زا اٌزغب١٠ش اٌغ١ٕٟ فٟ ِٕطمخ اٌّشغً ِشرجطخ اٌٝ ص٠بدح اٌزشعّخ ٚاٌزؼج١ش اٌغ١ٕٟ ٌؼبًِ 

َ اٌّشع ٚظٙٛس اٌجمغ ػٍٝ اٌغٍذ ٔظشا ٌٍذٚس اٌزٞ ٠مَٛ ثٗ ِٓ ؽذٚس ِغز٠ٛبرٗ ٌّشػٝ اٌجٙبق ٘زا الاسرفبع ٠إدٞ اٌٝ ص٠بدح رمذ

٠ز١ّض اٌجٙبق ثىٛٔٗ ٠ّزٍه ػذح ِٛاػغ ع١ٕ١خ ؽغبعخ ٚغ١ش ِزغبٔغخ ٚساص١ب ٚرٍه اٌغ١ٕبد لذ  .اٌّٛد اٌخٍٛٞ ٌٍخلا٠ب ا١ٌّلا١ٔخ

. ٚرش١ش (5)وغذح ٚرٕظ١ُ إٌّبػخ اٌزار١خ رشزشن ِغ اٌغ١ٕبد اٌّشرجطخ ثبٌجٕبء اٌؾ١ٛٞ ٌظجغخ ا١ٌّلا١ٔٓ ٚوزٌه إٌظبَ اٌّؼبد ٌلأ

اٌذساعبد اٌؾذ٠ضخ ئٌٝ أْ اٌؼٛاًِ اٌٛساص١خ لذ رٍؼت دٚسا سئ١غ١ب فٟ اٌزغجت فٟ ِشع اٌجٙبق  ٚرٌه لأْ ٘زا اٌّشع ِشرجؾ 

  . ٕٚ٘بن اٌؼذ٠ذ ِٓ اٌغ١ٕبد اٌّششؾخ اٌّغججخ ٌٙزا اٌّشع ثّب فٟ رٌه  )6 (ثزؼشس ػذد ِٓ اٌغ١ٕبد اٌّغإٌٚخ ػٓ ظٙٛسٖ

MHC ٚACE  ٚCAT  ٚCTLA4  ٚCOMT  ٚESR  ٚMBL2  ٚPTPN22  ٚHLA  ٚNALP1   ٚXBP1 ٚFOXP1 

 ٚα-TNF ٚ2RA -IL  7(اٌزٟ رشبسن فٟ رٕظ١ُ إٌّبػخ ٚاٌزٟ رزشافك ِغ ِشع اٌجٙبق(  
 

 :Methodsطرائك العمل 
 (50)اٌذساعخ ػ١ٕبد ٚشٍّذ  (Case control study)رُ رؾذ٠ذ ٔٛع اٌذساعخ ٟٚ٘ دساعخ ؽبلاد ِشػ١خ ِمبسٔخ ثبٌغ١طشح 

 فٟ ِغزشفٝ اٌؾغ١ٓ اٌزؼ١ٍّٟ فٟ ِؾبفظخ وشثلاء خلاي اٌّذح اٌض١ِٕخعّؼذ ِٓ الاعزشبس٠خ اٌغٍذ٠خ ِظبة ثّشع اٌجٙبق شخض 

ٚالأبس  (42)ِش٠ؼب ِإٌفب ِٓ اٌزوٛس (50)ئر شّـٍذ ِغّٛػخ اٌّشػٝ ، 2015 شٙش وبْٔٛ الاٚي ٌٚغب٠خ 2015 ِٓ شٙش آ٠بس

خٍُٛ٘ ِٓ أ٠خ أػشاع  الأطؾـبء ظـب٘ش٠ب ِغ ِلاؽظخالأشخـبص  ِـٓ (50)اػبفخ اٌٝ ِغّٛػخ اٌغ١طشح اٌّإٌفخ ِٓ  (8)

ٚلذ رُ ٚاٌغٕظ  ٌفئبد اٌؼّش٠خاٌزمبسة فٟ ا بٌؾغجبِْشػ١خ اػزّبداً ػٍٝ اٌزشخ١ض اٌغش٠شٞ ٚع١شح ؽ١برُٙ اٌظؾ١خ ِغ الأخز ث

عّغ اٌّؼٍِٛبد ِٓ اٌّشػٝ ٚاٌزٟ شٍّذ )اٌؼّش، اٌغٕظ ، اٌزذخ١ٓ ، اٌزأس٠خ اٌؼبئٍٟ، طٍخ اٌمشاثخ ث١ٓ اٌٛاٌذ٠ٓ، الاعزّبػ١خ 

ٌٍّش٠غ ٚاخ١شا ِذح الاطبثخ ثبٌّشع( وّب رُ اعزجؼبد ثؼغ اٌؾبلاد اٌّشػ١خ ِضً ِظبثٟ اٌظذف١خ ٚرٌه ثغجت ؽذٚس رذاخً 

ِـٓ ػ١ٕـخ اٌذَ ثٛاعطخ ِؾمٕٗ ؽج١خ ِٓ اٌذَ ًِ  5رُ عؾت  .ٌّشػ١ٓ ٚظٙٛس رأص١ش رٌه ػٍٝ اٌّؼب١٠ش إٌّبػ١خ ٚاٌٙش١ِٔٛخ ث١ٓ ا

ًِ   2لغّذ ػ١ٕبد اٌذَ اٌٝ لغ١ّٓصُ  %70ٌلأشخبص ل١ذ اٌذساعخ ثؼذ رط١ٙش اٌغٍذ ثبٌىؾٛي ثٕغجخ   venous veinاٌٛس٠ذٞ 

ٌغشع اٌذساعبد   gelؽفظذ فٟ أبث١ت ًِ  3ٌغشع اٌذساعبد اٌٛساص١خ ٚاٌمغُ الاخش ثّمذاس  EDTA tubesؽفظذ فٟ أبث١ت 

ٚرُ فظً  clot ٚؽذٚس اٌزغٍؾ أٚ اٌخضشح  ؽشاسح اٌغشفخ ٌغشع اٌزخضش اٌزبَ عبػخ رؾذ دسعخ 1-2إٌّبػ١خ ، ئر رشوذ ٌّذح 

ث١ت اثٕذسٚف بفٟ أٔٚػ١ٕبد اٌذَ ي بِظذ اعّؼصُ (  دلبئك 5دٚسح ٌّذح  3000)  ثغشػخاٌطشد اٌّشوضٞ اٌّظً ثبعزخذاَ عٙبص 

َ(10-)ّخ ٚؽفع فٟ اٌضلاعخ ثذسعخ م١فخ ِٚؼظثلاعز١ى١خ ٔ
0

-)رؾـذ دسعـخ ؽـشاسح  bloodؽفظـذ ػ١ٕبد اٌذَ  .ٌؾ١ٓ الاعزخذاَ 

10)  َ
0 

 .(8) الاخزجبساد اٌٛساص١خ ٌغشع 

ٚوزٌه اخزجبس  test one way test (A.N.O.V)ثبعزؼّبي اخزجبس ثبرغبٖ ٚاؽذرُ رؾ١ًٍ إٌزبئظ ئؽظبئ١ب ِٚمبسٔخ اٌّزٛعطبد  * 

 Personِٚؼبًِ  T –test،اخزجبس  0.05ػٍٝ ِغزٛٞ اؽزّبي  .Least Significant Difference L.S.Dألً فشق ِؼٕٛٞ 

(9) . 
 

 :TNF-α وعبمل التنخر الىرمً IL-2 دراست التغبٌراث الىراثٍت لدٍنبث الحركً الخلىي الثبنً
ٌغشع أعشاء اٌىشف اٌغض٠ئٟ ػٍٝ اٌطفشاد  رؾذ٠ذ اٌجٛادئوّب رُ  رؾذ٠ذ اٌغ١ٕبد اٌٛساص١خ اٌخبطخ ثّشع اٌجٙبقاعشٞ 

 رُ رغ١ٙض (11)ٚ  (10) اٌّذسٚعخٌغشع أعشاء اٌىشف اٌغض٠ئٟ ػٍٝ اٌطفشاد  (1)ٚوّب ِٛػؼ فٟ اٌغذٚي سلُ  اٌّذسٚعخ

 .(Bioneer)ع١ّغ اٌجٛادئ ِٓ ششوخ  

 

 

three packages is the most frequency in patients with vitiligo while AA style that represents the 

four packages is the lowest frequency in patients 
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 اٌجٛادئ اٌزٟ رُ اعزخذاِٙب فٟ اٌذساعخ  (1)سلُ عذٚي

 اٌززبثغ اعُ اٌغ١ٓ

IL2RA (rs1570538) 

forward 
5-TCATGTGACATCTGGAGGGTTA-3 

IL2RA Reverse 
5-AAAATGAATTTCGTCAATTCGAG-3 

 

TNF-α 

Forward 
5'-TCT CGG TTT CTT CTC CAT CG-3 184 bp 

TNF-α 

Reverse 1 

G  allele 

5'-ATA GGT TTT GAG GGG CAT GG-3 

TNF-α 

Reverse 2 

A  allele 

5'-AAT AGG TTT TGA GGG GCA TGA-3 

 

 Restriction Fragment Lengthببستخذام تمنٍت التببٌن فً اطىال لطع التمٍٍذ  IL-2RAدراست التغبٌر الدٍنً لدٍن 

Polymorphism (RFLP)  

 :دل١مخ 15ٌّٚذح  37ثذسعخ ؽشاسح   RFLP- PCRٚاٌزشاو١ض اٌزٟ اعزخذِذ فٟ رم١ٕخ اٌّٛاد  (2)عذٚي 

 زشو١ضاٌ اٌّبدح

Restriction Enzyme 1µl 

1X NE Buffer 5 µl 

DNA sample (PCR products) 10 µl 

dH2O 35 µl 

Total Rnx Volume 50 µl 

Incubation Temperature 37C
0
  

Incubation Time 15 min 

   

 SSCP Study with singl strand conformation* دراست التغبٌر الدٍنً بتمنٍت مسخ الشرٌط المفرد 

polymorphism technique  

 الأصسق ثشِٛف١ٕٛي ٪0.05 ،8.0 ا١ٌٙذسٚع١ٕٟ  اٌشلُ EDTA ِب٠ىشْٚ 20 اٌفٛسِب١ِذ،  95%اٌزؾ١ًّ  ٘لاَ طجغاعزخذاَ       

ٚإٌبرظ ػٓ   DNAاٌّمشس ٌٍـ اٌزشىً رغ١١ش إٌٛٚٞ اٌؾّغ ٌفظً أوش٠لا١ِذ ثٌٟٛ ِبعخخ ٟٚ٘ غ١ش ٘لا١ِخ ِبدح صُ اعزخذاَ

٘زٖ  سؤ٠خ ٠ّٚىٓ اٌغ١طشح ػٓ ِخزٍف ثشىً ٚاٌٙغشح  DNAؽفشح فٟ اٌشش٠ؾ اٌّفشد ٌٍـ ٠غجت أْ ٠ّىٓ ؽذٚس ؽفشح فٟ اٌزغٍغً

 .اٌٙغشح ثشىً ٚاػؼ ػٍٝ شىً ثبدئبد 

صُ  pcr microfuge tubeفٟ أجٛثخ اٌخبطخ ثبٌـ  2X SSCP ِب٠ىش١ٌٚزش ِٓ طجغخ 10 ِغ PCR-product ِٓ 10 اػ١ف 1.

 اٌخٍؾ ع١ذا.

 5 ؽٛاٌٟ ٌّذح اٌغ١ٍذ ٚػؼذ ػٍٝ صُ دلبئك 7 ٌّٚذح ِبئٟ فٟ ؽّبَ ؽّبَ ِئ٠ٛخ دسعخ 95 فٟ دسعخ ؽشاسح الأٔبث١ت ٚػؼذ  2.

 .دلبئك

ؽغت  ادٔبٖٚث١ٕذ الأوش٠لا١ِذ اِب ظشٚف اٌزشؽ١ً فٟٙ ِذٚٔٗ فٟ اٌغذٚي  ِبدح ِٓ اٌؾفش فٟ اٌؼ١ٕبد ِٓ ١ِىشٌٚزش 10 رؾ١ًّ 3.

 . (12)اٌّظذس 
 

عذٚي   (3)   ظشٚف اٌزشؽ١ً 

ّٛاطفبداٌ اٌّبدح  

Buffer 1x TBE 

Constant power 30 W 

Buffer temperature 10°C 

Run time 3.5 hours 
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 SSCP-PCRِىٛٔبد اٌزشؽ١ً ٌزم١ٕخ  (4)عذٚي 

 اٌؾغُ  اٌّبدح

 

40% acrylamide/bis (37.5:1)  8 ml 

5x TBE  8 ml 

100% glycerol  2.8 ml 

TEMED  40μl 

10% ammonium persulfate  400 μl 

dH2O  20.8 Ml 
 

    Results and Discussion    النتبئح والمنبلشت
 اٌىشِٛعِٟٛ ِٓ اٌذَ DNAاعزخلاص اٌـ  1.

ػ١ٕخ ِضٍذ ِغّٛػخ اٌغ١طشح، ٚرُ  50ِغّٛػخ رغش٠ج١خ ٚ 50ِٓ ػ١ٕبد اٌذَ اٌّذسٚعخ ٚاٌزٟ ثٍغذ  DNAرُ اعزخلاص اٌـ 

 70ٚػٕذ فٌٛز١خ  0.1الاوبسٚص ثزشو١ض  اٌىشِٛعِٟٛ ػٍٝ ٚعؾ ٘لاَ DNAأعشاء اٌزشؽ١ً اٌىٙشثبئٟ ٌٍزأوذ ِٓ ٚعٛد ؽضَ اٌـ 

أظٙشد إٌزبئظ ٚعٛد ؽضَ  ئر ٌّذح ٔظف عبػخ ٚرّذ ِشب٘ذرٙب رؾذ عٙبص الاشؼخ فٛق اٌجٕفغغ١خ ثؼذ طجغٙب ثبلاص١ذ٠َٛ ثشِٚب٠ذ ،

ٚؽغت  (2)ٚ (1)اٌىشِٛعِٟٛ فٟ ع١ّغ اٌؼ١ٕبد اٌّذسٚعخ ٌٍّغّٛػخ اٌزغش٠ج١خ ِٚغّٛػخ اٌغ١طشح وّب فٟ اٌشىً  DNAاٌـ 

 . Favorgen Biotech خطٛاد ششوخ

  

 ٌّٚذح ٔظف عبػخ 70ٚػٕذ فٌٛز١خ  1%ّشػٝ ػٍٝ ٘لاَ الاوبسٚص ثزشو١ض ٕبد اٌؼ١ٌِٓ  DNAاعزخلاص  (1)شىً 

 

 ٌّٚذح ٔظف عبػخ 70ٚػٕذ فٌٛز١خ  1%٘لاَ الاوبسٚص ثزشو١ض  اٌغ١طشحؼ١ٕبد اٌّشػٝ ٌِٓ  DNAاعزخلاص  (2)شىً 
 

 PCR-Gradientبتمنٍت التذرج البلمرة المتذرخت  IL-2RAوالظروف المثبلٍت لدٍن الانصهبر  حرارة تحذٌذ درخت 

-ILثؼذ اعزخذاَ رم١ٕخ اٌجٍّشح اٌّزذسعخ  ٌذسعبد ؽشاس٠خ ِخزٍفخ ٌزؾذ٠ذ دسعخ اٌؾشاسح اٌّضٍٝ ٌزؼخ١ُ اٌمطغ اٌٙذف ٌغ١ٓ 

2RA  ْدسعخ ِئ٠ٛخ ٌخطٛح الاعزطبٌخ  (55-61)ِبث١ٓ رشاٚؽذ دسعبد اٌؾشاسح فمذ رٛطً ٔزبئظ اٌجؾش اٌٝ اanneling step 

وّإشش   DNA Marker اٌم١بع١خ DNAلطؼخ  دسعخ ِئ٠ٛخ ِغ اعزخذاَ 61فمذ ٚعذ اْ أغت دسعخ ؽشاسح ٌزؼخ١ُ اٌمطغ ٟ٘ 

فٌٛذ ٌّٚذح عبػخ وبٍِخ ٚلذ ظٙشد ٔزبئظ اٌجٍّشح وّب فٟ  70ٚػٍٝ فٌٛز١خ لذس٘ب  0.6اصٕبء اٌزشؽ١ً ػٍٝ عً الاوبسٚص ثزشو١ض 

 اٌشىً اٌزبٌٟ :

       1           2          3         4             5         6       7        8        9          

       1         2        3        4      5     6     7      8       9       10 
 العينات

 DNA 
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ٌّٚذح  70ٚػٕذ ِغزٜٛ فٌٛز١خ  0.1ثزشو١ض  ػٍٝ ٘لاَ الاوبسٚص IL-2RA gen with PCR- gradientاٌجٍّشح اٌّزذسعخ ٌٍغ١ٓ  (3)شىً 

 اٌم١بع١خ ٠DNAشِض ٌمطؼخ  mٚ دل١مخ 45
 

ػٕذ IL-2RA رُ رؼخ١ُ لطغ ا١ٌٕٛو١ٍٛر١ذ ٌغ١ٓ   ٚرؾذ٠ذ اٌٛصْ اٌغض٠ئٟ PCRثزم١ٕخ  IL-2RAٔٛارظ ثٍّشح ع١ٓ  ٌٛؽظذ

ٚرؾذ  Thermo cycler PCRفٟ خطٛح الاعزطبٌخ ٚاٌزٟ رُ رؾذ٠ذ٘ب ِغجمب ثزم١ٕخ اٌزذسط ٚثبعزخذاَ عٙبص  61دسعخ ؽشاسح 

ار رُ اٌؾظٛي ػٍٝ لطغ ا١ٌٕٛو١ٍٛر١ذاد ٚاٌزٟ ظٙشد ثؼذ اٌزشؽ١ً ػٍٝ عً  lµ 2.5ثزشو١ض  DNAظشٚف ِؼ١ٕخ ار رُ اعزخذاَ 

ٌّٚذح عبػخ وبٍِخ ار رُ ِشب٘ذاد اٌمطغ ثشىً ٚاػؼ ع١ّغ اٌؼ١ٕبد اٌّذسٚعخ رمش٠جب  70ٚثفٌٛز١خ  0.6الاوبسٚص ثزشو١ض 

ٚعذ اْ اٌٛصْ اٌغض٠ئٟ ٌٍجبدئخ اٌٛاؽذ ٌغ١ٓ اٌم١بعٟ   DNA Marker)اٌّغّٛػخ اٌزغش٠ج١خ ٚعّٛػخ اٌغ١طشح ( ٚثؼذ اٌّمبسٔخ ِغ 

IL-2RA  180لذ pb  (5)ٛػخ اٌغ١طشح ِٚغّ (4)ٚوّب ٘ٛ ِٛػؼ فٟ شىً ٌٍّغّٛػخ اٌزغش٠ج١خ : 

 

ٌّٚذح  70ٚػٕذ فٌٛز١خ  0.6ٌٍّشػٝ اٌزشؽ١ً ػٍٝ ٘لاَ الاوبسٚص ثزشو١ض   IL-2RA gene PCR- productٔٛارظ ػ١ٍّخ اٌجٍّشح  (4) شىً

 دل١مخ 45

300 

200 

100 

                              1      2     3     4          1       2      3     4      1       2    3  4 

100 

200 

300 

        DNA M   1    2    3    4    5   6    7    8    9   10    11    12  13 

 

      

55 C0 60 C0 61 C0 

DNA sample 

DNA marker 

DNA sample 
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ٌّٚذح  70ٚػٕذ فٌٛز١خ  0.6ٌٍغ١طشح اٌزشؽ١ً ػٍٝ ٘لاَ الاوبسٚص ثزشو١ض   IL-2RA gene PCR- productٔٛارظ ػ١ٍّخ اٌجٍّشح  (5) شىً 

 دل١مخ 45
 

ٚرشددٖ ثزم١ٕخ رؾذ٠ذ اٌزغب٠ش اٌٛساصٟ ٌمطغ إٌى١ٍٛر١ذ ثبعزخذاَ الأض٠ُ اٌمبؽغ  IL-2RAاٌىشف ػٓ اٌزغب٠ش اٌٛساصٟ ٌغ١ٓ رُ 

(IL-2RA genotype polymorphisim with RFLP-PCR)  رُ اٌؾظٛي ػٍٝ ٔزبئظ اٌزؼخ١ُ ِٓ رم١ٕخ ارIL-2RA 

genotype with RFLP-PCR ٌ ٟغ١ٓ ٚلذ رج١ٓ اْ اٌٛصْ اٌغض٠ئIL-2RA  ٛ٘180pb  ًاِب ٔزبئظ  (7)ٚ (6)وّب فٟ شى

فٟ ؽ١ٓ ثٍغ ػذدٖ  37(74%)٘ٛ الاوضش ػذد ٚٔغجخ ار ثٍغ ػذدٖ ٚٔغجزٗ ٌذٜ اٌّشػٝ  BBاٌزغب١٠ش اٌغ١ٕٟ فمذ ظٙشد اْ ّٔؾ  

ٌٚذٜ اٌغ١طشح  13(26%)٘ٛ الالً ار ثٍغ ٌذٜ اٌّشػٝ  ABفٟ ؽ١ٓ ػذد ٚٔغجخ إٌّؾ  31(62%)ٌذٜ اٌغ١طشح  ٚٔغجزٗ

 Odds (4.643)ث١ّٕب وبٔذ ل١ّخ  (0.0001)ػٕذ ِغزٜٛ اؽزّب١ٌخ  BB 39.417٘زا ٚلذ وبٔذ ل١ّخ ِشثغ وبٞ ٌٍّٕؾ  18(%36)

اِب فزشح اٌضمخ فمذ رشاٚؽذ  Odds 987.411ٚثٍغ ل١ّخ  0.0095ػٕذ ِغزٜٛ اؽزّب١ٌخ   AB ٟ٘6.729 اِب ل١ّخ ِشثغ وبٞ ٌٍّٕؾ

فمذ وبٔذ  Oddsاِب ل١ّخ  (0.0095)ػٕذ ِغزٜٛ اؽزّب١ٌخ  6.729فمذ ثٍغذ  ABاِب ِشثغ وبٞ ٌٍّٕؾ  10.884- 1.198ث١ٓ 

٘ـٛ الاوضش رشدد  Bوّب رج١ٓ إٌزبئظ اٌظب٘شح فٟ عذٚي اػلاٖ اْ إٌّؾ  0.880 – 3.347ث١ّٕب رشاٚؽذ فزشح اٌضمخ ث١ٓ  987.411

 : (5)فٟ عذٚي  وّب A (0.15)ِمبسٔخ ِغ إٌّؾ  0.89ار ثٍغ ٌذٜ اٌّشػٝ 

 

 PCR- RFLPثأعزخذاَ رم١ٕخ  IL-RAاٌزغب١٠ش اٌغ١ٕٟ ٌغ١ٓ  (5)عذٚي 

IL-RA 

genotypes 

X اٌّغّٛػبد
2 P vale Odds 

ratio 

C.I 95% 

 (%)اٌغ١طشح (%)اٌّشػٝ

AB (%26)13 (%36)18 6.729 0.0095* 987.411 3.347 – 0.880 

BB (%74)37 (%62)31 39.417 0.0001* 4.643 1.198 -10.884 

AA 0 (%2)1 ِغّٛػخ ِمبسٔخ 

Allelic  frequency 

A 0.15 0.67     

B 0.89 0.33     

       *. Correlation is significant at the 0.05 level 
 

شذ٠ذ الاسرجبؽ  ثّشع اٌجٙبق ٚ٘ٛ اؽذ اعجبة ؽذٚصٗ ٔظشا ػٓ اٌزغب١٠ش  IL-2RAرٛطٍذ ٘زٖ اٌذساعخ اٌٝ ٔز١غخ اْ اٌغ١ٓ 

فٟ الا١ٌلاد اٌخبطخ ثٙزا اٌّشع ٚلذ رُ اٌزٛطً اٌٝ ٔز١غخ اْ ٘زا اٌغ١ٓ ٠ّزٍه  PCR-RFLPاٌٛساصٟ اٌزٞ رُ اٌىشف ػٕٗ ثزم١ٕخ 

ٓ ِغّٛػخ اٌّشػٝ اٌز٠ٓ رُ اخز١بسُ٘ ٌزٌه ٘ٛ الاوضش رشسد ػّ Bصلاس أّبؽ ِخزٍفخ ٠ّٚزٍه ا١ٍ١ٌٓ ِزغب١٠ش٠ٓ ٚٚعذ اْ الا١ًٌ 

ار رٕبٚي ٘زٖ اٌذساعبد  (13)ارفمذ ٘زٖ إٌزبئظ ِغ  IL-2ٚرؼج١ش فمذ ػذ ٘ٛ الا١ًٌ اٌّغإٚي ػٓ الاِشاػ١خ ار ٌٗ اٌؼلالخ ثأٔزبط 

خ ثّشع اٌغىشٞ ل١ًٍ الاسرجبؽ ٚاٌزأص١ش ػٓ الاطبث IL-2RA geneٔفظ اٌززبثغ ل١ذ اٌذساعخ ٚلذ ثشٕ٘ذ ٘زٖ اٌذساعبد اْ ع١ٓ 

الاسرجبؽ ِغ اِشاع ِٕبػ١خ اخشٜ ِضً اٌجٙبق ار ػذ ٘زا اٌغ١ٓ ٘ٛ اؽذ اٌغ١ٕبد اٌخط١شح ٚاٌّغإٌخ  ٚرظٍت اٌششا١٠ٓ ٌىٕٗ شذ٠ذ

٘ٛ ِٓ اٌغ١ٕبد شذ٠ذح الاٌفخ  IL-2RAػٓ ِغّٛػخ ِٓ الاِشاع إٌّبػ١خ ِٕٚٙب ِشع اٌجٙبق ِٚشع اد٠غْٛ. ٠ز١ّض ع١ٓ 

ٚاٌزٞ ٠شرجؾ  (Susceptible gene)بػٟ ٚالاعزغبثخ إٌّبػ١خ وّب ٠ؼذ ٘زا اٌغ١ٓ ِٓ اٌغ١ٕبد اٌؾغبعخ ٚالاسرجبؽ ِغ اٌغٙبص إٌّ

ِٚشع  (-Diabetus mellitus type-1)ِٓ الاِشاع إٌّبػ١خ ِضً ِشع اٌغىشٞ )ٔٛع اٚي( إٌّبػٟ  ثبلاِشاػ١خ ثبٌؼذ٠ذ

 (Systematic lupus thematus)ِٚشع اٌزئجخ اٌؾّشاء  Typhoideِٚشع اٌز١فٛئ١ذ  Atrio sclerosisرظٍت اٌششا١٠ٓ 

ار  candidat geneثبٌٕغجخ اٌٝ ِشع اٌجٙبق ِٓ اٌغ١ٕبد اٌّشرجطخ  ٠ٚIL-2RA geneؼذ ع١ٓ  (Vitilgo)ٚوزٌه ِشع اٌجٙبق 

 . (14)ٚ٘ٛ اؽذ الاعجبة اٌّشرجطخ ثبلاِشاػ١خ 

100 

300 

200 

DNA M          1        2        3       4         5  

D DNA  stander 

NA M    
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 shareلزشػ اْ ٘زا اٌغ١ٕبد ٘ٛ اؽذ اٌغ١ٕبد اٌّشزشوخ ٔظشا لاسرجبؽ اٌغ١ٓ ثّغّٛػخ ِٓ الاِشاع إٌّبػ١خ ٌزٌه فمذ ا

gene  اٌزٟ رشزشن فٟ ِغبساد ؽ٠ٛ١خ ِخزٍفخ ٌؾذٚس ِغّٛػخ ِٓ الاِشاع ٚ٘زٖ الالزشاؽبد رذػُ ثٛاعطخ ِغّٛػخ ِٓ اٌجؾٛس

 IL-2RA geneرٕبٌٚذ اٌجؾٛس دساعخ ع١ٓ   (13).اٌزٟ رمَٛ ػٍٝ اعبط ٚعٛد ع١ٕبد رشرجؾ ثبِشاػ١خ اوضش ِٓ ِشع ِٕبػٟ 

اٌٛالؼخ ػٍٝ ع١ٓ  (rs1570538)ٌذساعخ اٌزغب١٠ش اٌٛساصٟ ٚاؽذح ِٓ رٍه إٌّبؽك ٟ٘  SNPsٚلذ ؽذدد ِغّٛػخ ِٓ إٌّبؽك 

IL-2RA gene  ٚعذ اْ ٘زٖ إٌّطمخ رّزٍه رزبثغ ِزغب١٠ش ِٓ ا١ٌٕى١ٍٛر١ذاد ٌذٜ ِشػٝ اٌجٙبق ٚاٌغىش ٔٛع اٚي ِٚشػٝ رظٍت

ِٓ خلاي اعزخذاَ الأـض٠ُ اٌمبؽــغ  PCR-RLPٚثطش٠مخ  ١PCRُ رٌٍه اٌززبثغ ثبعزخذاَ رم١ٕخ اٌششا١٠ٓ إٌّبػٟ ار رُ رؼخ

(MWIO enzyme)  ٘زا الأــض٠ُ ٌٗ اٌمذسح ػٍٝ ؽــذٚس اٌمطــغ رؾــذ ظـشٚف ِؼ١ٕـخ ، ار ٚعــذ اْ اٌززــبثغ(rs1570538) 

اْ خطٛسح اٌزغب١٠ش فٟ ع١ٓ  (16)اشبس . IL-2RA gene (15)ٌغ١ٓ   Untranslated region (3-UTR)-٠3مغ ػٕذ ِٕطمخ 

IL-2RA gene  ٟٔرىّٓ فٟ وٛٔٗ اٌّغإٚي ػٓ ص٠بدح اٌزؼج١ش اٌغ١ٕٟ ٌٍؾشوٟ اٌخٍٛٞ اٌضبIL-2  ِٚغزمجلارٗ فٟ اٌّظً ٚالأغغخ

لأٔٗ ػبًِ ّٔٛ رأص١ش ػٍٝ الاعزغبثخ إٌّبػ١خ  غب٠زٛو١ٓٚثّب أٗ ػبًِ اٌزٙبثٟ فٍٗ رأص١ش وج١ش ػٍٝ رطٛس اٌّشع ٚوزٌه ٠ّزٍه ٘زا اٌ

ٚرٕظ١ُ ػًّ اٌخلا٠ب  T-cells Proliferationاٌخلا٠ب اٌزبئ١خ ٌجؼغ اٌّىٛٔبد إٌّبػ١خ الاخشٜ ِضً رّب٠ض ِٕٚشؾ ٌٍخلا٠ب اٌزبئ١خ 

  . Th-1 regulation اٌّغبػذح ٔٛع اٚي 

 
 دل١مخ 45ٌّٚذح  70ٚػٕذ فٌٛز١خ  0.2ػٍٝ ٘لاَ الاوبسٚص ثزشو١ض ٌٍّشػٝ  IL-2RA pcr- RFLP(6) شىً 

 

 

 دل١مخ 45ٌّٚذح  70ٚػٕذ فٌٛز١خ  0.2ػٍٝ ٘لاَ الاوبسٚص ثزشو١ض  ٌٍغ١طشح IL-2RA pcr- RFLP(7) شىً 
 

 TNF-α genotype ثزم١ٕخ رجذلاد اٌشش٠ؾ اٌّفشد راد اٌزغب٠ش اٌٛساصٟ TNF-αاٌىشف ػٓ اٌزغب٠ش اٌٛساصٟ ٌغ١ٓ رُ 

polymorphisim with SSCP-PCR  رُ اٌؾظٛي ػٍٝ إٌزبئظ اٌظب٘شح فٟ عذٚي ار رج١ٓ اْ ّٔؾ ارCC  ٚاٌزٞ ٠ّضً اٌضلاس

ث١ّٕب وبْ  35(70%)ِمبسٔخ ِغ ِغّٛػخ الاطؾبء ٚاٌزٟ ثٍغ ٌذ٠ٙب  30(60%)ؽضَ ٘ٛ الاوضش رشدد فٟ ِشػٝ اٌجٙبق ار ثٍغ 

٘زا ٚلذ  (30%) 15ٌٚذٜ ِغّٛػخ اٌغ١طشح  (%40) 20اٌزٞ ٠ّضً الاسثغ ؽضَ ٘ٛ الالً رشدد ار ثٍغ ٌذٜ اٌّشػٝ  AAإٌّؾ 

ٚرؾذ ِغزٜٛ صمخ رشاٚػ ث١ٓ  Odds (1.555)ث١ّٕب وبٔذ ل١ّخ  (0.295)ٚرؾذ ِغزٜٛ اؽزّب١ٌخ  (1.099)عغً ِشثغ وبٞ ل١ّخ 

 (6)وّب فٟ عذٚي  (679 .0 – 561 .3)اػٍٝ ٚادٔٝ ل١ّخ 
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 PCR- SSCPثأعزخذاَ رم١ٕخ  SSCP TNF-αاٌزغب١٠ش اٌغ١ٕٟ ٌغ١ٓ  (6)عذٚي 

TNF-α 

Pattern 

 X اٌّغّٛػخ
2

 P-value Odds ratio C.I 95% 

 (%)اٌغ١طشح (%)اٌّشػٝ

3 bands (A) (%60)30 (%70)35 1.099 0.295 1.555 3. 561 – 0. 679 

4 bands (B) (%40) 20 15(%30) 

       *. Correlation is significant at the 0.05 level 

( ٌىٓ  4)ػذد الاؽضِخ  B( ٘ٛ الاوضش رشدد ِمبسٔخ ِغ إٌّؾ 3)ػذد الاؽضِخ  Aرش١ش إٌزبئظ فٟ اٌغذٚي اػلاٖ اْ إٌّؾ 

ـٍخ ثّـشع اٌجٙـبق وٛٔٗ ِٓ اٌغ١ٕبد اٌّّٙخ ٚٚص١مخ اٌظ TNF-αرشددٖ فٟ اٌّشػٝ الً ِٓ ِغّٛػخ اٌغ١طشح .رُ دساعخ ع١ٓ 

ِـٓ خـلاي  TNF-α geneٚلذ رـُ اٌزٛطـً ِـٓ خلاي ٔزبئظ اٌجؾش اٌزـٟ رـُ اٌؾظـٛي ػٍـ١ٙب ٌـذساعخ اٌزغب١٠ش اٌغ١ٕـٟ ٌغ١ـٓ 

ِٚٓ خلاي ولا اٌزم١ٕز١ٓ رُ اٌىشف  (PCR-SSCP)ٚؽش٠مخ  (PCR-ARMS)ٚ٘ـٟ ؽـش٠مخ  PCRاعزخـذاَ ؽش٠مز١ـٓ ػجـش رم١ٕخ 

٘ٛ الاوضش ٚفشح  AGٚعذ اْ ّٔؾ  PCR-ARMSففٟ رم١ٕخ  TNF-α geneفٟ الا١ٌلاد اٌزبثؼخ ٌغ١ٓ  ػٓ ٚعذ رغب١٠ش ع١ٕٟ

٘ٛ الاوضش رشدد فٟ اٌّغّزغ ل١ذ اٌذساعخ ِمبسٔخ ِغ  Aٚثشىً ِؼٕٛٞ ٌذٜ ِشػٝ اٌجٙبق ِمبسٔخ ِغ اٌغ١طشح وّب ٚعذ اْ ا١ًٌ 

 .  Gالا١ًٌ 

ٟ٘ اٌزم١ٕخ الاوضش دلخ ار ث١ٕذ رجب٠ٓ فٟ ػذد الاؽضِخ اٌظب٘شح ٚ٘زا ٚ PCR-SSCPاِب اعزخذاَ اٌزم١ٕخ الاخشٜ ٟٚ٘ رم١ٕخ 

ِٓ خلاي  (17)ٌّشػٝ اٌجٙبق . ارفمذ ٘زٖ إٌزبئظ ِغ رٛطً ا١ٌٗ  TNF-α geneاٌزجب١٠ٓ ٠ىشف ػٓ اٌزغب١٠ش اٌٛساصٟ ٌغ١ٓ 

ٚلذ وشف ػٓ ٚعٛد رغب١٠ش ٚساصٟ ٌٙزا اٌغ١ٓ ٚث١ٓ اْ  TNF-αدساعزٗ ػٍٝ اٌزغب١٠ش اٌٛساصٟ ٌغ١ٓ ٌّشػٝ اٌجٙبق فٟ اٌغؼٛد٠خ 

ٌٗ  TNF-α geneفٟ ٔزبئغٗ اْ ع١ٓ  (18)٘ٛ الاوضش ع١بدح ٚ٘ٛاٌّغإٚي ػٓ اِشاػ١خ ِشع اٌجٙبق ، ث١ّٕب اشبس  AGإٌّؾ 

ؾغبعخ رأص١ش غ١ش ِؼٕٛٞ ػٍٝ اٌّشع . ٠ؼذ ِشع اٌجٙبق ِشع عٍذٞ ِىزغت ٠ٚزظف ثىٛٔٗ ٠ؼزّذ ػٍٝ ِغّٛػخ ِٓ اٌغ١ٕبد اٌ

ٚػٍٝ اٌشغُ ِٓ ػذَ رؾذ٠ذ الاعجبة ٚساء ؽذٚصخ ثشىً دل١ك ٌؾذ الاْ ٌىٓ رُ  (Susceptible loci and genetic)اٌّخزٍفخ 

الزشاػ اْ ٚاؽذ ِٓ الاعجبة اٌزٟ رىّٓ ٚساء ؽذٚصٗ ٘ٛ اسرفبع ِغز٠ٛبد ػبًِ اٌزٕخش اٌٛسِٟ اٌزٞ ٠غجت اٌّٛد اٌّجشِظ ٌٍخلا٠ب 

ٌّؼشفخ اٌزغب١٠ش اٌٛساصٟ ٌٙزا  TNF-αٌغ١ٕبد اٌّزؼٍمخ ثبٌزؼج١ش اٌغ١ٕٟ ٚص٠بدح أزبط ػبًِ اٌزٕخش اٌٛسِٟ ا١ٌّلا١ٔخ ٌزٌه رُ دساعخ ا

 .(17)اٌغ١ٓ ِٚمبسٔزٗ ث١ٓ اٌّشػٝ ٚالاطؾبء ٚثبعزخذاَ رم١ٕبد ٚساص١خ ِزٕٛػخ 

رغب٠شاد فٟ رزبثغ  ٓ خلاي ٚعٛدوشفذ اٌذساعبد اٌٛساص١خ ِإخشا ػٓ رفغ١ش اِشاػ١خ اٌجٙبق ِٓ إٌبؽ١خ اٌٛساص١خ ِ

٘زٖ اٌزغب٠شاد ِغإٌخ ػٓ رغ١١ش الاعزغبثخ  TNF-α geneٌغ١ٓ  (Susceptible loci)١ٌٕٛو١ٍٛر١ذاد فٟ ثؼؼشاٌّٛالغ اٌؾغبعخ ا

رزٌٛذ ِٓ ٘زٖ  ض١ش اعزغبثخ ِٕبػ١خ ػذ اٌخلا٠ب ا١ٌّلا١ٔخٌغٍذ ٘زٖ الاعزغبثخ رإٌّبػ١خ ٌٍغٙبص إٌّبػٟ إٌٛػٟ ٚاٌّزى١ف فٟ ا

اٌغب٠زٛو١ٕبد اٌّزأصشح ثٙزٖ  اْ اؽذ (18)الاعزغبثبد إٌّبػ١خ اٌزٙبثبد رزٕٟٙ ثفمذاْ اٌخلا٠ب ا١ٌّلا١ٔخ ٚفمذاْ اٌزظجغ فٟ اٌغٍذ 

 . اثشص (19)ار رشرفغ ِغز٠ٛبرٗ ثشىً وج١ش ٚاٌزٞ ٠ٍؼت دٚسا ٘بِب فٟ اصاٌخ اٌزظجغ ٚظٙٛس ِشع اٌجٙبق  TNF-α الاعزغبثخ ٘ٛ

اٌٝ اْ  (20)ذٚس اٌٙبَ ٌؼبًِ اٌزٕخش اٌٛسِٟ ٚدٚسٖ فٟ ؽذٚس الاِشاػ١خ ٚفمذاد اٌزظجغ ٌٍخلا٠ب ا١ٌّلا١ٔخ ،فٟ ؽ١ٓ اشبس اٌ (18)

ػّٓ اٌىشِٚٛعَٛ   (Major histacompatibility)اٌغ١ٓ اٌّغ١طش ػٍٝ اؽلاق ػبًِ اٌزٕخش اٌٛسِٟ ٠مغ ػّٓ ِٕطمخ 

 HLA-1ثظٕف١ٙب الاٚي  HLA geneخ اٌٛظ١ف١خ ثغ١ٕبد اخشٜ ٟٚ٘ ع١ٕبد اٌغبدط ٠ٚؼذ ٘زا اٌغ١ٓ ٚص١ك الاسرجبؽ ِٓ إٌبؽ١

gene ٟٔٚاٌضبHLA-2 gene   ً308، وّب ث١ٓ ٚعٛد رغب٠شاد فٟ رٌه اٌززبثغ ػّٓ ِٕطمخ اٌّشغ promoter (rs1800629)  .

 A. ٘زا اٌزغب٠ش ٠إدٞ اٌٝ اثشاص الا١ًٌ  (21)٠ؼذ ٘زا اٌّٛلغ شذ٠ذ اٌزبصش ٚالاٌفخ ٌلاسرجبؽ ِغ ػبًِ اٌزشعّخ اٌّؾفض ٌٍجشٚر١ٓ اٌضبٟٔ 

وّب ٠إدٞ اٌٝ ص٠بدح الاؽلاق ٌؼبًِ اٌزٕخش اٌٛسِٟ ٚص٠بدح ِغز٠ٛبرٗ فٟ اٌّظً ٚ٘زٖ اٌض٠بدح رشرجؾ ِؼٙب  Gاوضش ِٓ الا١ًٌ الاخش 

٘ٛ ػبًِ خطٛسح شذ٠ذ اسرجبؽ  AGاٌٝ اْ إٌّؾ  (17)رٛطً  .(22)اِشاػ١خ اٌؼذ٠ذ ِٓ الاٌزٙبثبد ٚالاِشاع إٌّبػ١خ الاخشٜ 

٘ٛ  Gالا١ًٌ اٌّؾفض ٌٍّشع اِب الا١ًٌ ٚ٘ٛ الاوضش  Aوّب ٠ؼذ ا١ًٌ   AA ٚGGٚاٌزأص١ش ػٍٝ ِشع اٌجٙبق ِمبسٔخ ِغ إٌّؾ 

ٌزٌه فأْ اٌخطٛسح رىّٓ فٟ  G٘ٛ الاوضش رؼج١شا ٌؼبًِ اٌزٕخش اٌٛسِٟ ِمبسٔخ ِغ اٌلا١ًٌ  Aاٌّمبَٚ ٌٍّشع وّب ثش٘ٓ اْ الا١ًٌ 

 ا الا١ًٌ ٌؾذٚس اٌجٙبق ٚؽذٚس اِشاع ِٕبػ١خ اخشٜ. ٘ز
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 70ّغّٛػخ اٌّشػٝ اٌزشؽ١ً ٌّذح عبػز١ٓ ػٍٝ ٚعؾ الاوش١ٌّب٠ذ ػٕذ ِغزٜٛ فٌٛز١خ ٌ TNF-α(308) gen with PCR-SSCP (8)شىً 

 
 

 70ٌّغّٛػخ اٌغ١طشح اٌزشؽ١ً ٌّذح عبػز١ٓ ػٍٝ ٚعؾ الاوش١ٌّب٠ذ ػٕذ ِغزٜٛ فٌٛز١خ  TNF-α(308) gen with PCR-SSCP (8)(9)شىً 
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